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COMUNIDAD MICROBIANA DEL INTESTINO DE VESPA VELUTINA

Grupos de muestras: reinas (cautividad, silvestres) y larvas

Extracción digestivo Extracción 
ADN

Secuenciación ARN 16S 
(región V3-V4)

Tecnología Illumina MiSeq

Control calidad
+ filtrado  =

promedio 117.468
Secuencias/ muestra

Análisis 
bioinformático

563 OTUs (unidades taxonómicas operacionales) 

Comparación secuencias bases de datos 

Asignacion taxonómica

11 filos, 101 familias, 174 géneros, 56 especies



Los filos más abundantes son Actinobacteriota, Firmicutes y Proteobacteria

Hay diferencias entre larvas y reinas tanto en abundancia como en el filo presente. 

ABUNDANCIA Y DIVERSIDAD DE LAS LECTURAS PARA CADA FILO EN LAS MUESTRAS



Si colapsamos los filos más abundantes a nivel de género

ABUNDANCIA Y DIVERSIDAD A NIVEL DE GÉNERO

Diferencias entre 
grupos

Minoritarios los 
géneros compartidos 
entre larvas y reinas.



Métricas de diversidad alfa muestran diferencias entre los estadíos

DIVERSIDAD A ALFA (nº de especies, homogeneidad y abundancia de especies) 



PRÓXIMOS 

Contacto especialistas

Secuenciación masiva: + muestras + castas + especies

Patología vírica?

Redaccción informes/papers


